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［摘　要］　目的　了解北京市丰台区女性人乳头瘤病毒（ＨＰＶ）感染情况及基因型，以及其与生殖道疾病的关系。

方法　对２０１２年９月１—３０日在某院妇科就诊的６７３例女性生殖道疾病患者进行ＨＰＶ检测，比较不同基因型

ＨＰＶ与女性生殖道疾病类型的关系。结果　６７３例患者中检出ＨＰＶ阳性１４０例（２０．８０％）；宫颈炎、宫颈病变、宫

颈癌和其他炎症（包括外阴炎、阴道炎、盆腔炎和泌尿系感染）患者ＨＰＶ检出率分别为２３．３２％（８７例）、３８．８９％

（１４例）、６１．１１％（１１例）和１１．３８％（２８例）。１４０例ＨＰＶ阳性患者（１９７例次）共检出１３种ＨＰＶ亚型（５２、１６、５８、

５６、３９、５１、６８、３３、５９、１８、３１、３５、４５型），其中 ＨＰＶ５２型所占比率（１８．７８％）最高，其次是 ＨＰＶ１６（１６．７５％）和

ＨＰＶ５８型（１１．６７％）等；单一感染１０３例（７３．５７％），二重及多重感染３７例（２６．４３％），ＨＰＶ阳性的宫颈癌患者均

为二重感染。结论　该地区女性生殖道疾病患者ＨＰＶ感染及型别分布有地区特异性。了解本地区ＨＰＶ感染及

型别分布，为探索及有效防治ＨＰＶ相关疾病提供了流行病学资料。

［关　键　词］　人乳头瘤病毒；基因分型；女性；生殖道疾病；流行病学
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　　人乳头瘤病毒（ｈｕｍａｎｐａｐｉｌｌｏｍａｖｉｒｕｓ，ＨＰＶ） 是一种具有种属特异性的嗜上皮病毒，包括高危亚
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型和低危亚型。高危亚型与宫颈癌的发生发展密切

相关，而低危亚型则常引起外生殖器湿疣等良性病

变。ＨＰＶ感染有很强的地域性，不同国家和地区感

染率及型别分布均存在差异［１］。调查分析本地区

ＨＰＶ感染率和亚型分布，及其与女性生殖道疾病的

关系，可为预防、治疗ＨＰＶ感染提供参考。

１　对象与方法

１．１　研究对象　以２０１２年９月１—３０日在本院妇

科门诊就诊的６７３例女性生殖道疾病患者为研究对

象，年龄１７～７７岁，平均年龄３９．１３岁；其中宫颈炎

３７３例，宫颈病变３６例，宫颈癌１８例，其他炎症（包

括外阴炎、阴道炎、盆腔炎和泌尿系感染）２４６例。

１．２　标本采集　暴露宫颈，将专用ＨＰＶ采样刷置

于宫颈口，顺时针旋转５圈，再将采样刷放入专用的

保存液管中，４℃保存，３ｄ内检测。

１．３　ＨＰＶ分型检测　采用荧光实时定量聚合酶链

反应（ＰＣＲ）法（上海之江生物科技股份有限公司

ＨＰＶ核酸提取扩增分型检测试剂盒），对１３种

ＨＰＶ亚型（５２、１６、５８、５６、３９、５１、６８、３３、５９、１８、３１、

３５、４５型）进行检测。主要步骤如ＤＮＡ提取、ＰＣＲ

扩增、结果分析等，均按试剂盒说明书进行操作。

１．４　结果判断　ＰＣＲ扩增设检测标本、阴性对照、

阳性对照和内部参照品（ＩＣ）。当阴性对照、阳性对

照和ＩＣ均符合条件，而样本出现典型扩增即判断为

相应ＨＰＶ型别阳性，１３种型别均不出现典型扩增

则为阴性。其中任何一种 ＨＰＶ亚型阳性即视为

ＨＰＶ感染；≥２种ＨＰＶ亚型阳性，视为复合感染。

２　结果

２．１　ＨＰＶ在各生殖道疾病患者中的检出　６７３例

患者中，ＨＰＶ阳性１４０例（２０．８０％）；宫颈炎、宫颈

病变、宫颈癌和其他炎症患者ＨＰＶ检出率分别为

２３．３２％（８７例）、３８．８９％（１４例）、６１．１１％（１１例）

和１１．３８％（２８例）。

２．２　ＨＰＶ在各生殖道疾病患者中型别分布　由于

存在复合感染，１４０例阳性患者共检出 ＨＰＶ亚型

１９７例次。１３种ＨＰＶ亚型均有检出，其中ＨＰＶ５２

型感染所占比例最高，其次是 ＨＰＶ１６和 ＨＰＶ５８

型。见表１。

２．３　单一和多重感染情况　１４０例ＨＰＶ阳性患者

中，单一感染１０３例（７３．５７％），二重及多重感染３７

例（２６．４３％），ＨＰＶ检测阳性的宫颈癌患者均为二

重感染。见表２。

表１　ＨＰＶ在各生殖道疾病患者中型别分布（例，％）

犜犪犫犾犲１　ＨＰＶｓｕｂｔｙｐｅｄｉｓｔｒｉｂｕｔｉｏｎｉｎｐａｔｉｅｎｔｓｗｉｔｈｄｉｆｆｅｒｅｎｔｇｅｎｉｔａｌｄｉｓｅａｓｅｓ（Ｎｏ．ｏｆｃａｓｅｓ，％）

ＨＰＶ亚型 宫颈炎 宫颈病变 宫颈癌 其他炎症 合计

ＨＰＶ５２ １６（１７．９８） ４（２８．５７） ２（９．０９） １５（２０．８３） ３７（１８．７８）

ＨＰＶ１６ １７（１９．１０） ４（２８．５７） １（４．５５） １１（１５．２８） ３３（１６．７５）

ＨＰＶ５８ ９（１０．１１） ３（２１．４３） ３（１３．６３） ８（１１．１１） ２３（１１．６７）

ＨＰＶ５６ １０（１１．２４） １（７．１４） １（４．５５） ７（９．７２） １９（９．６４）

ＨＰＶ３９ ５（５．６２） ０（０．００） ７（３１．８２） ４（５．５６） １６（８．１２）

ＨＰＶ５１ ５（５．６２） １（７．１４） ２（９．０９） ７（９．７２） １５（７．６１）

ＨＰＶ６８ ３（３．３７） ０（０．００） ５（２２．７２） ６（８．３３） １４（７．１１）

ＨＰＶ３３ ５（５．６２） ０（０．００） ０（０．００） ５（６．９４） １０（５．０８）

ＨＰＶ５９ ７（７．８６） ０（０．００） １（４．５５） １（１．３９） 　９（４．５７）

ＨＰＶ１８ ５（５．６２） １（７．１４） ０（０．００） ２（２．７８） 　８（４．０６）

ＨＰＶ３１ ４（４．４９） ０（０．００） ０（０．００） ２（２．７８） 　６（３．０５）

ＨＰＶ３５ ３（３．３７） ０（０．００） ０（０．００） ３（４．１７） 　６（３．０５）

ＨＰＶ４５ ０（０．００） ０（０．００） ０（０．００） １（１．３９） 　１（０．５１）

合计 ８９（１００．００） １４（１００．００） ２２（１００．００） ７２（１００．００） １９７（１００．００）

表２　各生殖道疾病患者ＨＰＶ单一和多重感染情况（例，％）

犜犪犫犾犲２　Ｓｉｎｇｌｅａｎｄｍｕｌｔｉｐｌｅｉｎｆｅｃｔｉｏｎｉｎｐａｔｉｅｎｔｓｗｉｔｈｄｉｆｆｅｒｅｎｔｇｅｎｉｔａｌｄｉｓｅａｓｅｓ（Ｎｏ．ｏｆｃａｓｅｓ，％）

感染 宫颈炎 宫颈病变 宫颈癌 其他炎症 合计

单一 ８５（９７．７０） １４（１００．００） ０（０．００） ４（１４．２８） １０３（７３．５７）

二重 ２（２．３０） ０（０．００） １１（１００．００） １２（４２．８６） ２５（１７．８６）

多重 ０（０．００） ０（０．００） ０（０．００） １２（４２．８６） １２（８．５７）

合计 ８７（１００．００） １４（１００．００） １１（１００．００） ２８（１００．００） １４０（１００．００）
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３　讨论

研究［２－３］发现，ＨＰＶ感染可引起宫颈炎症，严

重时可发展为宫颈癌，乃至食管癌和乳腺癌等疾病。

因此，明确本地区ＨＰＶ在女性生殖道疾病中的感

染率及型别分布意义重大。

ＨＰＶ感染率及型别分布存在地域特异性。张

东红等［４］统计了宁夏、上海、汕头、青岛和内蒙古等

地确诊感染的正常人群、宫颈病变及宫颈癌患者，结

果北方ＨＰＶ的感染率约为５５％，居前３位的亚型

依次为ＨＰＶ１６、５８和５２型；而王晓莉等
［４］报道北

京朝阳区ＨＰＶ感染率仅为１０％，居前３位的亚型

依次为ＨＰＶ１６、６８和５８型。本院位于北京市丰台

区，统计人群为来本院妇科门诊就诊的患者，ＨＰＶ

感染率为２０．８０％，居前３位的亚型为 ＨＰＶ５２、１６

和５８型，与上述两篇文献报道的数据比较，均存在

差异，这可能与研究人群的组成和地域不同有关。

但在不同地区的文献报道中，ＨＰＶ１６、５８和５２型在

ＨＰＶ感染中均处于优势，提示这３种亚型具有普遍

的致病性。

ＨＰＶ在女性生殖道疾病的发展、恶化过程中起

重要作用，其检出随宫颈病变程度的增加而呈现上

升趋势，与相关文献报道［５］相符。在不同的女性生

殖道疾病患者中，各ＨＰＶ亚型的检出率也有所不

同。本研究中，ＨＰＶ５８型检出率随女性生殖道疾病

严重程度的增加而逐渐增高，与女性生殖道疾病的

发生、发展关系密切，与文献报道［６］一致。Ｂｒｉｏｌａｔ

等［７］报道，ＨＰＶ１６型的感染率随宫颈病变程度的增

加而增高，ＨＰＶ１６型感染与宫颈癌及癌前病变的发

生、发展关系密切；在 ＨＰＶ 各种高危亚型中，

ＨＰＶ１６型的致癌性最强
［８］。但本研究结果显示，在

癌前病变的女性生殖道疾病患者中，ＨＰＶ１６型检出

率随疾病严重程度的增加而增高；而在宫颈癌患者

中，未见其致癌性有明显优势。本组宫颈癌患者

ＨＰＶ３９型和ＨＰＶ６８型检出率显著高于其他生殖

道疾病患者，可见ＨＰＶ３９型和ＨＰＶ６８型感染与宫

颈癌的发生关系密切，但在各生殖道疾病的发展过

程中检出率低，不足以说明与宫颈癌的发展有关。

ＨＰＶ多重感染与生殖道疾病发展过程的关系，

目前学者意见不一。有学者认为，ＨＰＶ多重感染率

在宫颈疾病方面高于对照组，多重感染者出现持续

感染的危险性更大，说明多重感染对宫颈疾病的发

展有促进作用［９］；而也有学者认为多重感染不增加

宫颈癌及癌前病变的危险性［１０－１１］。本调查结果显

示，在其他炎症、宫颈炎和宫颈病变患者中，单一感

染呈上升趋势；宫颈癌患者ＨＰＶ均为二重感染，这

一现象此前未见报道，因此其是否具有普遍性，有待

扩大样本量调查。

综上所述，不同地区ＨＰＶ感染率及分型调查

可为探索ＨＰＶ相关疾病的机制提供临床资料，也

对维护女性生殖道健康有重大意义。

［参 考 文 献］

［１］　ＨａｒｐｅｒＤＭ，ＦｒａｎｃｏＥＬ，ＷｈｅｅｌｅｒＣ，犲狋犪犾．Ｅｆｆｉｃａｃｙｏｆａｂｉｖａ

ｌｅｎｔＬ１ｖｉｒｕｓｌｉｋｅｐａｒｔｉｃｌｅｖａｃｃｉｎｅｉｎｐｒｅｖｅｎｔｉｏｎｏｆｉｎｆｅｃｔｉｏｎ

ｗｉｔｈｈｕｍａｎｐａｐｉｌｌｏｍａｖｉｒｕｓｔｙｐｅｓ１６ａｎｄ１８ｉｎｙｏｕｎｇｗｏｍｅｎ：ａ

ｒａｎｄｏｍｉｓｅｄｃｏｎｔｒｏｌｌｅｄｔｒｉａｌ［Ｊ］．Ｌａｎｃｅｔ，２００４，３６４（９４４７）：１７５７

－１７６５．

［２］　张东红，林美珊．人乳头瘤病毒在国人宫颈病变中感染及型别

分布特征的Ｍｅｔａ分析［Ｊ］．中国全科医学，２０１０，１３（１２）：１２８７

－１２９０．

［３］　曹邦伟，于晶琳，荷欢，等．中国人群中ＨＰＶ感染与食管癌发

生关联的Ｍｅｔａ分析［Ｊ］．首都医科大学学报，２０１０，３１（２）：２５８

－２６３．

［４］　王晓莉，李颖，周玲，等．北京市ＨＰＶ分子流行病学调查项目

初步结果分析［Ｃ］／／中华医学会第一次全国女性生殖道感染

研究进展学术会议论文汇编．北京：中华医学会妇产科学分会

感染协作组，２００８：１０２－１０５．

［５］　张佳立，郜红艺，张江宇，等．ＨＰＶ多重感染与宫颈癌及癌前病

变发生、发展的关系研究［Ｊ］．中国妇幼保健，２０１０，２５（２３）：

３２７０－３２７４．

［６］　张乔，王诗卓，魏恒，等．持续感染状态的ＨＰＶ１６及ＨＰＶ５８

亚型在宫颈上皮内瘤变及宫颈癌中的分布及意义［Ｊ］．中国妇

幼保健，２０１２，２７（２３）：３５６４－３５６７．

［７］　ＢｒｉｏｌａｔＪ，ＤａｌｓｔｅｉｎＶ，ＳａｕｎｉｅｒＭ，犲狋犪犾．ＨＰＶｐｒｅｖａｌｅｎｃｅ，ｖｉｒａｌ

ｌｏａｄａｎｄｐｈｙｓｉｃａｌｓｔａｔｅｏｆＨＰＶ１６ｉｎｃｅｒｖｉｃａｌｓｍｅａｒｓｏｆｐａ

ｔｉｅｎｔｓｗｉｔｈｄｉｆｆｅｒｅｎｔｇｒａｄｅｓｏｆＣＩＮ［Ｊ］．ＩｎｔＪＣａｎｃｅｒ，２００７，１２１

（１０）：２１９８－２２０４．

［８］　ＤｅＳａｎｊｏｓｅＳ，ＱｕｉｎｔＷＧ，ＡｌｅｍａｎｙＬ，犲狋犪犾．Ｈｕｍａｎｐａｐｉｌｌｏｍａ

ｖｉｒｕｓｇｅｎｏｔｙｐｅａｔｔｒｉｂｕｔｉｏｎｉｎｉｎｖａｓｉｖｅｃｅｒｖｉｃａｌｃａｎｃｅｒ：ａｒｅｔｒｏ

ｓｐｅｃｔｉｖｅｃｒｏｓｓｓｅｃｔｉｏｎａｌｗｏｒｌｄｗｉｄｅｓｔｕｄｙ［Ｊ］．ＬａｎｃｅｔＯｎｃｏｌ，

２０１０，１（１１）：１０４８－１０５６．

［９］　ＦｉｆｅＫＨ，ＣｒａｍｅｒＨＭ，ＳｃｈｒｏｅｄｅｒＪＭ，犲狋犪犾．Ｄｅｔｅｃｔｉｏｎｏｆｍｕｌ

ｔｉｐｌｅｈｕｍａｎｐａｐｉｌｌｏｍａｖｉｒｕｓｔｙｐｅｓｉｎｔｈｅｌｏｗｅｒｇｅｎｉｔａｌｔｒａｃｔｃｏｒ

ｒｅｌａｔｅｓｗｉｔｈｃｅｒｖｉｃａｌｄｙｓｐｌａｓｉａ［Ｊ］．ＪＭｅｄＶｉｒｏｌ，２００１，６４（４）：

５５０－５５９．

［１０］ＨｅｒｒｅｒｏＲ，ＨｉｌｄｅｓｈｅｉｍＡ，ＢｒａｔｔｉＣ，犲狋犪犾．Ｐｏｐｕｌａｔｉｏｎｂａｓｅｄｓｔｕｄｙｏｆ

ｈｕｍａｎｐａｐｉｌｌｏｍａｖｉｒｕｓｉｎｆｅｃｔｉｏｎａｎｄｃｅｒｖｉｃａｌｎｅｏｐｌａｓｉａｉｎｒｕｒａｌＣｏｓｔａ

Ｒｉｃａ［Ｊ］．ＪＮａｔｌＣａｎｃｅｒＩｎｓｔ，２０００，９２（６）：４６４－４７４．

［１１］ＢｏｓｃｈＦＸ，ＬｏｒｉｎｃｚＡ，ＭｕｎｏｚＮ，犲狋犪犾．Ｔｈｅｃａｕｓａｌｒｅｌａｔｉｏｎｂｅ

ｔｗｅｅｎｈｕｍａｎｐａｐｉｌｌｏｍａｖｉｒｕｓａｎｄｃｅｒｖｉｃａｌｃａｎｃｅｒ［Ｊ］．ＪＣｌｉｎ

Ｐａｔｈｏｌ，２００２，５５（４）：２４４－２６５．

·３２４·中国感染控制杂志２０１３年１１月第１２卷第６期　ＣｈｉｎＪＩｎｆｅｃｔＣｏｎｔｒｏｌＶｏｌ１２Ｎｏ６Ｎｏｖ２０１３


